Center for Glycocalyx blev etableret den 1. september 2025, og i labet af de forste seks maneder
har Center for Glycocalyx Research (CGR) haft fokus pa at integrere de glycobiologi-orienterede
grupper med aktiviteterne fra det tidligere (NNF) Protein
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Et vaesentligt videnskabeligt hojdepunkt har veret Jesper Velgaard Olsens fortsatte lederskab
inden for proteomics. Med udviklingen af en folsom single-cell proteomics-teknologi har det
vaeret muligt at kvantificere mere end 5.000 proteiner i individuelle celler. Det har endvidere
vaeret muligt at udvide analyserne til ogsa at omfatte proteinomsetning og dermed folge,
hvordan celler tilpasser sig over tid og som respons pd signaler. Begge tilgange giver CGR nye
muligheder for at koble den dynamiske remodellering af cellens overflade — glycocalyx — til
celluler adfaerd. Jesper Velgaard Olsen har desuden sikret et ERC Synergy Grant til projektet
ADIPOhealth, som undersgger betydningen af fedtvev i hjerte-kar-sygdomme, og som i bredere
forstand vil styrke centerets forskning.

Derudover er der fremkommet en raekke lovende resultater pa tveers af centret. Katrine
Schjoldager har sammen med Ludger Johannes prasenteret en GlycoSwitch-hypotese, der
foreslar, hvordan glykosylering modulerer receptorfunktioner. Hun har desuden som co-PI
opnéet en af de nye SUND Collaborates-bevillinger til forskning i remodellering af glycocalyx 1
fedtvaev. Adnan Halim har udvidet vores forstaelse af det humane O-mannosylerede proteom ved
at identificere, hvordan mannosylering af forskellige proteinklasser indgér 1 celle-celle- og celle-
matrix-interaktioner. Mere translationelle aktiviteter omfatter udnyttelsen af glykanmenstre som
selektive angrebspunkter for mere pracis behandling af kraeftsygdomme. Dette er i trdd med
centerets langsigtede ambition om at definere sygdomsspecifikke protein-glykan-
sammens&tninger, der kan danne grundlag for mere precise behandlinger — ogsé af andre
sygdomme end kreeft. Parallelt pagér en reekke aktiviteter, som styrker den bredere
forskningsplatform. Det omfatter Sergey Vakhrushevs udvikling af GlycoDIA og spatial
glycoproteomics, leva Bagdonaites arbejde med betydningen af glykosylering i host-pathogen-
interaktioner, herunder hendes rolle som co-PI i Horizon Europe SHIELD-programmet, Sally
Dabelsteens udvikling af nye genediterede gastrointestinale modeller samt Yoshiki Narimatsus
cellebaserede glyco-displayplatforme, der leverer nye modeller til at analysere og definere
ligander for glykanbindende proteiner.

Samlet set har der varet stor aktivitet 1 centerets forste méneder, og det er allerede begyndt at
fungere som ét integreret forskningsmiljo praeget af daglige videnskabelige interaktioner. De
tidlige fremskridt synligger potentialet i CGR’s ambition om at forsta, hvordan vores cellers
overflade reguleres dynamisk som respons pa bade fysiologiske og patologiske signaler, og
hvordan denne viden pa sigt kan omszttes til bedre diagnostik og mere mélrettede behandlinger
af sygdom.

2.1.2 Organization



	CGR Højdepunkter 2025
	Center for Glycocalyx blev etableret den 1. september 2025, og i løbet af de første seks måneder har Center for Glycocalyx Research (CGR) haft fokus på at integrere de glycobiologi-orienterede grupper med aktiviteterne fra det tidligere (NNF) Protein Center (CPR) på 10. etage i Mærsk Bygningen. I forbindelse med renoveringen af etagen og installationen af nyt udstyr har vi skabt nye fælles rammer med avanceret analytisk udstyr, genediteringsmuligheder samt relevante celle-og vævsmodeller. Disse rammer samle


