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2.1.1. Annual highlights (Danish) 

Året 2024 har været præget af betydelige fremskridt hos medarbejderne på Center for 
Evolutionary Hologenomics (CEH), hvor vi har integreret genomik og mikrobiomforskning, 
forfinet metoder og udvidet vores samarbejdsnetværk. På forskningsområdet har vi gjort 
væsentlige fremskridt inden for alle vores foruddefinerede Research Lines (RLs). I vores 
primært tekniske forskningslinje (RLl) har vi udviklet robuste arbejdsprocesser til generering 
af data fra værtsgenomer, transkriptomer og epigenomer samt metagenomer, som vi 
analyserer med vores nye hologenomiske metoder. Vi har desuden gjort betydelige fremskridt 
i vores arbejde med laser-capture mikrodissektion som et værktøj med stor rumlig 
detaljeringsgrad. Vi har også lanceret nye standardiserede protokoller til at analysere og 
integrere store hologenomiske datasæt. Inden for RL2, hvor vi undersøger samspillet mellem 
genom og metagenom, har vores Earth Hologenome Initiative (EHI) fortsat sin ekspansion. 
Databasen omfatter nu 250 arter af hvirveldyr, repræsenteret ved mere end 9000 prøver og 
60.000 rekonstruerede bakterielle genomer. Dette omfattende datasæt danner grundlag for en 
række igangværende forskningsprojekter i de efterfølgende RL'er. For at forbedre forståelsen 
af forholdet mellem værter og mikrober har vi også videreudviklet matematiske modeller for 
vært-mikrobiom-interaktioner, der integrerer principper fra mikrobiologisk økologi. I RL3, 
hvor vi fokuserer på økologiske og evolutionære processer, har vores forskere fortsat anvendt 
vores værktøjer på en bred vifte af dyrearter, herunder hologenomisk ca-evolution i arter som 
firben, egern, flagermus og helt. Vi undersøger både de genetiske mekanismer bag adaptiv 
succes og de praktiske anvendelser af disse data i forbindelse med conservation. Trods 
forsinkelser grundet udfordringer med at finde egnede data, har RL4, som omhandler større 
evolutionære overgange, gjort fremskridt. Centrale resultater her omfatter den hologenomiske 
basis for domesticering, herunder hvordan mikrobiomet kan påvirke adfærdsmæssige 
ændringer i arter som ræve, katte og kyllinger. Vores sidste primære forskningslinje RL5 
(Menneskelig økologi og evolution) har også gjort betydelige fremskridt. Vores forskere har 
undersøgt både direkte sundhedsrelaterede spørgsmål, såsom forholdet mellem Helicobacter 
pylori og menneskelig metabolisme, samt hvordan dette påvirker menneskeværtens resistens 
overfor sygdom. Derudover har vi studeret tab af mikrobiel biodiversitet og dets 
konsekvenser for conservation, hvor det ikke er nok kun at bevare arter, men både diversitet 
indenfor en art samt dens mikrobiom. Som nævnt i tidligere rapporter har vores forskning 
også udvidet sig til Anvendt Hologenomik (RL6) og Medicinsk Hologenomik (RL 7). Vigtige 
resultater her inkluderer færdiggørelsen af vores H2020 1A HoloFood-projekt, nye 
samarbejder med virksomheder inden for husdyr- og planteproduktion samt fremskridt inden 
for fagterapi. Vi har også investeret betydelige ressourcer i at udvide vores 
samarbejdsrelationer og vidensdeling i 2024. En af årets store begivenheder var afholdelsen 
af den anden Applied Hologenomics Conference, som samlede 230 deltagere fra hele verden 
og cementerede vores position som en førende aktør inden for feltet. Derudover har vi styrket 
vores uddannelsesinitiativer, herunder Ph.d.-kurser, offentlige foredrag og nye 
kandidatuddannelser i metagenomik. 

3 


	Årlig Rapport 2024
	Center for Evolutionary Hologenomics, Annua I Report, 2024 




